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  چکیذٌ

. اظت َب گًوٍ حیبت از محبفظت خُت در مُمی ػبمل شوتیکی تىًع از حفبظت مىظًربٍ شوتیکی خصًصیبت تؼییه ي ؼىبظبیی     
 ريابط تؼییه ي b ظیتًکريم شن َبی تفبيت اظبض بر ػذوی بس خمؼیت شوتیکی خصًصیبت ؼىبظبیی ،َذفبب  تحقیق ایه

ػمل بٍ خًوگیری ػذوی بس راض 12 از .ؼذ اودبم NCBI اطلاػبتی پبیگبٌ در مًخًد بس يحؽی ي اَلی َبی گًوٍ بب آن فیلًشوتیکی
 بٍ اختصبصی َبیآغبزگر تًظط(  ببز خفت 292) مًردوظر وبحیٍ. ؼذ اودبم ظیىبکلًن کیت از اظتفبدٌ بب DNA اظتخراج يآمذ 

 ي اوتقبلی وًع از َمٍ َبخُػ .ؼذ ؼىبظبیی ؼکل چىذ خبیگبٌ 12 اظبض بر َبپلًتیپ ۵ تؼذاد. ؼذ یببی تًالی ي تکثیر PCR ريغ
 2۵3/2ي 002/0 ،۵۵/0 معبيی ترتیب بٍ وًکلئًتیذی َب تفبيت میبوگیه ي وًکلئًتیذی تىًع َبپلًتیپی، تىًع میسان .بًدوذ خبمًغ

 Nj)) َمعبیٍ اتصبل ريغ از اظتفبدٌ بب فیلًشوتیکی وتبیح. اظت ػذوی بس خمؼیت در ببلا تىًع دَىذٌوؽبن وتبیح ایه. آمذ دظت بٍ
کبپرا  یبٍ گريٌ بسَب تری وسدیک ؼبخٍ در یگبگريضي بس کبپرا ا گیرد یقرار م یرکًضَ در ؼبخٍ کبپرا یوؽبن داد کٍ بس ػذو

 دلیلبٍ ؼبخٍ، یک در َیرکًض کبپرا اَلی بس ي ػذوی بس گرفته قراردارد.  قرار آیبکط کبپرا بٍ وعبت یي بس ػذو یرکًضَ
 .اظت مىطقی خُبن ظراظر در گًوٍ ایه مختلف وصادَبی پراکىذگی

 
 پلًتیپَب ،َیرکًض کبپرا فیلًشوی، درخت ػذوی، بس ،b ظیتًکريم شن :کلیذی َبیٌياش

 
  مقذمٍ

 زاضای اقشهبزی ٍ اػشوبػی فطٌّگی، ًظط اظ ثَهی ثعّبی    
 ثعّبی دَؾز ٍ قیط گَقز، سَلیس ثط ػلاٍُ. ّؿشٌس اّویز
 اؾشفبزُ هَضز ًیع هصّجی قؼبئط ٍ ؾٌشی ّبیهطاؾن زض ثَهی
 (. 25) گیطًس هی قطاض

 گطهؿیطی هٌبعق قیطی ّبیزام هحسٍز اظ ػسًی ثع     
 هٌبعق ثیَلَغیکی ٍ اکَلَغیکی قطایظ ثب کِ ثَزُ کكَض

 زٍضُ عَل .اؾز یبفشِ ؾبظگبضی ثَقْط اؾشبى ؾبحلی
 سب 120 ثیي آى قیط سَلیس کل ٍ هبُ 4 سقطیجبْ زام ایي قیطزّی

 یکجبض هبُ 8 ّط سَاًسهی ػسًی ثع. ثبقس هی کیلَگطم 180
 عَضیِث ثَزُ هشساٍل ثع ایي زض زٍقلَظایی. ثبقس زاقشِ ظایف،

 قکن 3 اظ ثیف ّبی زام زض زٍقلَظایی زضنس 70 سب 60 کِ
 . زقَ هی هكبّسُ ظایف

 ٍ ًػازی انلاح ثطًبهِ اًؼبم لاظهِ ،غًشیکی سٌَع ٍػَز     
 هٌغقِ ّط زض گیبّبى ٍ حیَاًبر سَلیسی سَاى اظ گیطی ثْطُ
 ثطای کلیسی ػبهلی غًشیکی سٌَع اظ حفبظز ثٌبثطایي ،(9) اؾز

 دبییي(. 19) اؾز هسر عَلاًی زض ّب گًَِ حیبر اظ هحبفظز
 زًجبلثِ ٍ قَز هی ذًَی ّن افعایف ثبػض غًشیکی سٌَع ثَزى

 زاقز ذَاّس ضا هضط ّبی آلل افعایف اظ ًبقی هكکلار ىآ
 حفبظز غًشیکی، ضاثغِ سوبیع، هٌكأ، زضک زض سٌَع هغبلؼِ(. 7)
 (. 14) ثَز ذَاّس هفیس ثَهی ًػازّبی اظ ثطزاضی ثْطُ ٍ
 ٍ ّبضیعهبَّاضُ ٍیػُثِ ٍ هَلکَلی ًكبًگطّبی اظ اؾشفبزُ     

 غًَم ٍ کبهل غًَم ضٍی ًَکلئَسیسی سک ّبیچٌسقکلی
 سٌَع ثطضؾی ثطای سَاًوٌس اثعاضّبی اظ یکی هیشَکٌسضیبیی

 هیشَکٌسضیبیی DNA هْن ّبیهكرهِ اظ(. 11) اؾز غًشیکی
 ثبلا ػْف ًطخ ثَزى زاضا هبزضی، سَاضص زاقشي ثَزى، ّبدلَییس

 اؾز ًَسطکیجی فقساى چٌیيّن ٍ ایّؿشِ DNA هقبیؿِ زض
(1.) 
 ثطای هرشلفی ّبی غى اظ هحققیي اذیط ّبی ؾبل زض     

 اػعاء اظ یکی b ؾیشَکطٍم. اًس کطزُ اؾشفبزُ ّب گًَِ قٌبؾبیی
 ؾیشَکطٍم غى عَل(. 12سٌفؽ اؾز ) یطُظًؼ III کوذلکؽ

b، 1140 ػٌَاىثِ کِ اؾز دبیساض سَالی یک ٍ ثبظ ػفز 
 غى(. 23) اؾز قسُ دیكٌْبز ًیع ػوَهی ّبیآغبظگط

 mtDNA زض کسکٌٌسُ ّبی غى سطیي هْن اظ یکی b ؾیشَکطٍم
 ًَسطکیجی ًساقشي هكرم، سَالی ٍ ؾبذشبض زلیل ثِ کِ اؾز

 هرشلف ّبی گًَِ زض فیلَغًشیکی هغبلؼبر زض ٍؾیؼی عَض ثِ
 (. 10،12) اؾز ضفشِ کبض ثِ
 b ؾیشَکطٍم اؾبؼ ثط غًشیکی سٌَع ظیبزی سحقیقبر زض     

 ثع ضأؼ 100 دػٍّكی، زض. اؾز گطفشِ قطاض ثطضؾی هَضز
. هَضز هغبلؼِ قطاض گطفز ،b ؾیشَکطٍم غى اؾبؼ ثط ذلربلی

 .قس قٌبؾبیی هرشلف ّبدلَسیخ 6 ثب ػْف 5 هغبلؼِ، ایي زض
 ٍ 644/0 سطسیت ثِ ًَکلئَسیسی سٌَع ٍ ّبدلَسیذی سٌَع هیعاى
 ثَهی ًػاز 13 زیگطی سحقیق زض (.6. )آهس زؾز ثِ 002/0

. (5) قسًس ثطضؾی b ؾیشَکطٍم ًبحیِ اؾبؼ ثط چیي زضکكَض
 ّبػوؼیز ایي زض ّبدلَئیسی سٌَع کِ زاز ًكبى آظهبیف ًشبیغ

 ایگبگطٍؼ اظکبدطا چیٌی ثعّبی قس کًِكبى زازُ ٍ ثبلا ثَزُ
 گًَِ ّوبى قسًس ثٌسی سجبضسقؿین 2 ثِ ثؼساْ ٍ. ًساگطفشِ هٌكأ

 . ثَز قسُ سأییس( 15) ّوکبضاى ٍ کبضر لَئی سَؾظ قجلاْ کِ
 ٍ سبلی دبکؿشبًی گَؾفٌس ًػاز زٍ ضٍی هغبلؼِ ّوچٌیي     

 4 کِ زازًكبى b ؾیشَکطٍم کبهل سَالی اؾبؼ ثط لَّی
 زاضز ٍػَز سبلی ًػاز اظ ّبدلَسیخ 5 ٍ لَّی ًػاز اظ ّبدلَسیخ

  ضٍاثظ ٍ غًشیکی ؾبذشبض( 18) ّوکبضاى ٍ دْبى دبک(. 3)

 داوؽگبٌ ػلًم کؽبيرزی ي مىببغ طبیؼی ظبری
 پصيَؽُبی تًلیذات دامی
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 ؾیشَکطٍم اؾبؼ ثط ضا اًسًٍعی ثَهی ثع ػوؼیز 9 فیلَغًشیکی
b سؼعیِ هٌظَض ثِ حبضط دػٍّف .زازًس قطاض ثطضؾی هَضز ٍ 

 ؾیشَکطٍم غى اؾبؼ ثط ػسًی ثع فیلَغًشیکی ٍ غًشیکی سحلیل
b ٍ قس اًؼبم ٍحكی، ٍ اّلی ّبی گًَِ ثب آى اضسجبط ثطضؾی. 
 

 َبريغ ي مًاد
 ثب ثَقْط اؾشبى ػسًی ثع ؼأض 12 اظ آظهبیف ایي زض     

 سْیِ ذَى ًوًَِ ،افطاز ثیي ذَیكبًٍسی ضاثغِ ػسم اظ اعویٌبى
 ّبی سیَة زض گطزًی ٍزاع ؾیبّطگ عطیق اظ ذًَگیطی .قس

EDTA اًؼقبز ضس هبزُ حبٍی
1

 ّبًوًَِ ؾذؽ. گطفز اًؼبم 
 زهبی زض DNA اؾشرطاع ظهبى سب ٍ قسًس هٌشقل آظهبیكگبُ ثِ

ًوًَِ  DNA اؾشرطاع. ًسقس زاضیًگِ ؾبًشیگطاز زضػِ -20
. گطفز اًؼبم      Sinaclon DNA PREP کیز سَؾظ ّب
 اؾذکشَفشَهشط زؾشگبُ لِیٍؾثِ DNA زیفیک ٍ زیکو يییسؼ
 غى ٍاکٌف ایي زض. قس اًؼبم (22331 هسل ٌسٍضفیاد)

 آغبظگطّبی اظ اؾشفبزُ ثب mtDNA ثِ هطثَط b ؾیشَکطٍم
 ایي ّبیآغبظگط سَالی. قس سکظیط PCR ضٍـ ثب (2) اذشهبنی

 :ثَز ظیط نَضرثِ سحقیق
 F: -′CGATACATACACGCAAACGGA- ′  ٍ

R: ′AGAAGGTTGTTTTCAATGGTGC- ′ یطسکظ 
 سطهبلزؾشگبُ  PCRسَؾظ ٍاکٌف  یػفز ثبظ 892قغؼِ 
 اؾشبًساضز ضٍـ اؾبؼ ثط Thermal cycler Mini ؾبیکلط
 ّط ثطای PCR ٍاکٌف اًؼبم ّبیؾیکل سؼساز. قس اًؼبم
 زض PCR ٍاکٌف اػعای. قس گطفشِ ًظط زض 35 آغبظگط ػفز
 1 اؾشطیل، آة هیکطٍلیشط 5/8 قبهل هیکطٍلیشط 25ًْبیی حؼن

 اؾشرطاع DNA ًوًَِ اظ هیکطٍلیشط 2 ط،آغبظگ ّط اظ هیکطٍلیشط
 ثِ لاظم ثبقٌس هی Mastermix     هیکطٍلیشط 5/12 ٍ قسُ
 هحهَل Master mix     اظ آظهبیف ایي زض کِ اؾز شکط

   ثبفط اظ آهبزُ هرلَعی کِ دیكگبم قطکز
 ، Mgcl ، 

dNTP حطاضسی ثطًبهِ ،، اؾشفبزُ قسثَز یوطاظسک دل ینٍ آًع 
 94 زهبی زض اٍلیِ ؾبظیٍاؾطقز هطحلِ یک: اظ ثَزًس ػجبضر
 زضػِ 94 ؾبظیٍاؾطقز زهبی ثب ؾیکل 35 ،زقیقِ 5 زضػِ

 30 هسر ثِ گطاز ؾبًشی زضػِ 58 اسهبل زهبی طبًیِ، 30 هسر ثِ
 هطحلِ یک ٍ طبًیِ 45 هسرِث زضػِ 72 ثؿظ زهبی طبًیِ،
. قساًؼبم  زقیقِ 10 هسر ثِ زضػِ 72 زهبی زض ًْبیی ثؿظ

 ٍ ٪1 آگبضظ غل اظ اؾشفبزُ ثب PCR هحهَلار الکشطٍفَضظ
 100 هقساض. گطفز نَضر 2اؾشیي ؾیف هبزُ ثب آى آهیعی ضًگ

 ؾبظی ذبلم دلیوطاظ، ای ظًؼیطُ ٍاکٌف هحهَل اظ لیشط هیکطٍ
 ٍ ضفز ّبی آغبظگط اظ یک ّط اظ هیکطٍلیشط 50 ّوطاُثِ ٍ

 ثِ سَالی سؼییي هٌظَضثِ دیکَهَل 10 غلظز ثب ثطگكز،
 ثب ّب ًوًَِ ایي. قسًس اضؾبل ػٌَثی کطُ Macrogene قطکز
 ؾبًگط اسَهبسیک ضٍـ ثِ      AB زؾشگبُ اظ اؾشفبزُ

 .قسًس یبثی سَالی
 اظ یک ّط b ؾیشَکطٍم غى ّبی سَالی ثِ هطثَط اعلاػبر     

 Vector ثطًبهِ زض Clustal W ضٍـ اظ اؾشفبزُ ثب ّب ًوًَِ

NTI    (8)، عَل ثِ سَافق هَضز سَالی ٍ قسًس ّوطزیف 
  ٍ سَالی ایي ّبی زازُ ؾذؽ. آهس زؾزِث ثبظ ػفز 807

 

 زض هَػَز ّبی زؾشطؾی کس عطیق اظ قسُ اؾشرطاع ّبی سَالی
 ػْز یٍ ٍحك یاّل یّب ثِ گًَِ هطثَط NCBI دبیگبُ

 ٍ ٍاضزMEGA  (24 ) افعاض ًطم ثِ ّوطزیفی اًؼبم ٍ ٍیطایف
NJ ضٍـ ثب فیلَغًی زضذز

 هسل ثب ٍ( یِ)اسهبل ّوؿب 3
Maximum Composite Likelihood (21) قس ضؾن ٍ 

  MEGA افعاض ًطم کوک ثِ ًیع آلی ثبظّبی زضنس ّوچٌیي
 ثب ّب ّبدلَسیخ سؼساز ٍ ًَکلئَسیسی ٍ ّبدلَسیذی سٌَع ٍ( 24)

 .آهس زؾز ثِDNAsp     (20 ) افعاض ًطم اظ اؾشفبزُ
 

  بحث ي وتبیح

 اؾشرطاع ّبی DNAًكبى زاز کِ  یؾٌؼیفع ًشبیغ     
. الکشطٍفَضظ هحهَلار ثَزًسثطذَضزاض  یهٌبؾج یفیزقسُ اظ ک
ًكبى زاز کِ  ٪2غل آگبضظ  ضٍی دلیوطاظ ای ظًؼیطٍُاکٌف 

ثِ  یًوَزُ ٍ قغؼِ ا یزفؼبل یقسُ ثِ ذَث یعطاح ّبیآغبظگط
 زؾزثِ غل ضٍی b ؾیشَکطٍم غى ثطای ثبظ ػفز 892عَل 

 .آهس
 یػذو یدر بسَب b ظیتًکريم شن وبحیٍ تغییرات

ثط  یخّبدلَس 5اًؼبم گطفشِ سؼساز  ّبی یلٍ سحل یِثب سؼع     
 هیعاى(. 1 ػسٍل) قسًس ییقٌبؾب چٌسقکل یگبُػب 12اؾبؼ 

 یبًگطکِ ث قسثطآٍضز  57/0حبضط  یززض ػوؼ ّبدلَسیذی سٌَع
 یغثب ًشب یغًشب ایياؾز.  یثع ػسً یزسٌَع زض ػوؼ یؾغح ثبلا

 یسیسٌَع ّبدلَئ یعاى( کِ ه5اضائِ قسُ سَؾظ چي ٍ ّوکبضاى )
 سٌَعزاضز.  یگعاضـ ًوَزًس ّورَاً 0/1سب  6/0 یيضا ث

 سطسیت ثِ ًَکلئَسیسی ّبی سفبٍر هیبًگیي ٍ ًَکلئَسیسی
کِ زض هحسٍزُ هشَؾظ  آهس زؾزِث 273/2ٍ 002/0 هؿبٍی

 019/0سب  002/0 یيّب کِ ث یَکبضیَرزض  یسیسٌَع ًَکلئَس
 زیگط ًشبیغ ثب آهسُ زؾزِث ًشبیغ. (16) اؾز قطاض گطفز

 هیعاى ًیع ّوکبضاى ٍ زٍلشی(. 6،2) زاضز ّورَاًی هحققیي
گعاضـ ًوَزًس  002/0 یثع ذلربل یثطا ضا ًَکلئَسیسی سٌَع

ضا ثشَاى زض  یسیثَزى سٌَع ًَکلئَس ییيػلز دب قبیس(. 6)
 b یشَکطٍمؾلَل ػؿشؼَ کطز. ؾ یثطا b یشَکطٍمؾ یزاّو

ًقف  یاؾز کِ زض سٌفؽ ؾلَل ییّبیيدطٍسئ یياظ هْوشط یکی
اطط  سَاًس یکَچک زض اطط ػْف ه ییطارٍ سغ کٌس یه یفبا

 یلزل یيّوکٌس ثِ یؼبزا یيثط ؾبذشبض ٍ ػولکطز دطٍسئ یهرطث
هبًسُ یزض عَل ظهبى هحبفظز قسُ ثبق bشَکطٍم یؾبذشبض ؾ

 اؾز.
 ًوًَِ 8 سَاى ًشیؼِ گطفز کِهی(، 1اؾبؼ ػسٍل ) ثط     

 ثعضگشطیي سكکیل ٍ ّؿشٌس هكبثِ سَالی یک زاضای ّوگی
 یک حبهل ّطکسام ًیع زیگط چْبضًوًَِ ٍ اًس زازُ ضا ّبدلَسیخ

 ذبهَـ ٍ اًشقبلی ًَع اظ ّوِ ّب ػْف. ثَزًس ذبل یخّبدلَس
زض  .سًًساض ّب   اؾیسآهیٌِ ًَعثط  سبطیطی کِثَزًس  4(یهؼٌی)ث

 یطیویسیيٍ د یيثبظ دَض یگعیيػب یيثبظ دَض یػْف اًشقبل
 یگعیٌیّب ػب هَضز اظآى 9قسُ ثَز ٍ  یطیویسیٌیثبظ د یگعیيػب
T ِیػبث C ٍ 2  هَضزC ِیػبث T فقظ زض  یسهكبّسُ گطز ٍ
 (.1قسُ ثَز )ػسٍل  G یگعیيػب A ی، ثبظ آل54 یگبُػب

 
 

 
1- Ethylene Diaminete Traacetic Acid                    2- Safe stain                       3- Neighbor Joining                    4- Nonsense mutation 
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 ػسًی ثع ّبی ًوًَِ ثیي زض b یشَکطٍمغى ؾ سَالیهشفبٍر  ًَکلئَسیسی ّبی یزهَقؼ -1 ػسٍل
Table  . Different base positions of Cytochrome b sequence among Adani goats  

  ًَکلئَسیسی هَقؼیز

 ّبدلَسیخ قوبضُ  54 63 123 282 342 453 540 543 576 589 648 681

t c t c c c c c c c c g  1 ّبدلَسیخ 
. . . t . . . . . . . .  2 ّبدلَسیخ 
. . c . . . t t t . t a  3 ّبدلَسیخ 
. t . . t t . . . t . .  4 ّبدلَسیخ 
c . . . . . . . . . . .  5 ّبدلَسیخ 

 
 ٍ هیشَکٌسضی ی( ض22ٍٍ ّوکبضاى ) ؾیسآثبزی هغبلؼِ     

 ثع ضاؼ b 40 یشَکطٍمؾ ی( ض2ٍٍ ّوکبضاى ) ػجسالولکی
قکل  چٌس یسًَکلئَس 4ثط اؾبؼ  یخّبدلَس 4سؼساز  ،هطذع
 یيّب ّوِ اظ ًَع ذبهَـ ثَزًس ٍ اظ ا ػْف ٍ ًوَزًس ییقٌبؾب

 یعاى. ثبلاثَزى هثبقس یه یفآظهب یيا یؼًِظط هكبثِ ًش
ثب هغبلؼِ  یفآظهب یيزض ا یًؿجز ثِ سقبعؼ یاًشقبل یّب ػْف

 اظ یزاه یّب گًَِ یطثع ٍ ؾب b یشَکطٍمؾ یضٍ یيهحقق یطؾب
 . زاضز هغبثقز( 5) ثع ٍ( 11) قشط( 1) هطؽ( 3) گَؾفٌس ػولِ

قسُ،  یطسکظ یسٌَع سَال یػلاٍُ ثط ثطضؾ یقسحق یيا زض     
ّب  اظ ًوًَِ یکّط  ّبی یسَال یسیًَکلئَس یتزضنس سطک

: یيػجبضسٌساظ: آزً یسّبًَکلئَس یفطاٍاً یبًگیيهحبؾجِ قس. ه
هقساض . 6/26: یویيٍ س 2/29: یشَظیي، ؾ5/13: یي، گَا7/30ً

A+T  هقساض ٍC+G ِزؾز ِث 7/42ٍ  3/57 یهؿبٍ یتسطس ث
اظ  یكشطث A+T هقساض یيهحقق یطؾب یغکِ ثب سَػِ ثِ ًشب آیس یه

 ٍ دْبى دبک ًشبیغ ثب سقطیجبْ اػساز ایي ٍ اؾز C+Gهقساض 
 یعاىهثِ یبییثع ًػاز اًسًٍع b یشَکطٍمؾ ی( ض18ٍ) ّوکبضاى

 ّوکبضاى ٍ چي آظهبیف ًشبیغ ثب اًسکی ٍ زاضز هغبثقز 58/42
زؾز آٍضزًس ِث 56/44ضا هؼبزل  A+T/ C+G( کِ هقساض 5)

 A+Tهقساض  b یشَکطٍمزض غى ؾ یعَض کل. ثِاؾزهشفبٍر 
زاضز  یذَاًّن یگطز یيثب هحقق کِاؾز  C+Gاظ هقساض  یكشطث
(5 .) 

 b یتًکريمبر اظبض شن ظ یبس ػذو یلًشویرابطٍ ف بررظی

کبدطا  یّب ثب ثع یثع ػسً یلَغًیضاثغِ ف یهٌظَض ثطضؾثِ     
 یلَغًیزضذز ف یگبگطٍؼ،ٍ کبدطا ا یجکؽکبدطا ا یطکَؼ،ّ

 ّبی یّوطاُ سَالًػاز ثِ یيا b یشَکطٍمهَضز سَافق ؾ  یسَال
 آهبضی ضٍـ ثب NCBIشکط قسُ زض  یقسُ ثعّب یطُشذ

Maximum Likelihood ٍ ضٍـ NJ ٍ اؾشطاح ثَر سؿز 
 (.1)قکل  قس سطؾین ،1000 سکطاض ثب

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 

 b یشَکطٍمؾ یًِبح 1000سؿز ثَسؿشطاح  ثب فیلَغًی زضذز -1 قکل
Figure  . Phylogenetic tree based on Cytochrome b gene using bootstrap test base on      replications 

 

 قبذِ کبدطا زض ػسًی ثع کِ زازًكبى فیلَغًی، ًشبیغ   
 یثب کس زؾشطؾ یگبگطٍؼٍ ثع کبدطا ا گیطز یقطاض ه یطکَؼّ

KR        ثع  یطکَؼکبدطا ّ یثِ گطٍُ ثعّب یکًعز ٍ
ػس هكشطک هٌكأ  یکّب اظ  قطاض زاضز ٍ ّوِ آى یػسً

 ّبی یخّبدلَس یزاضًس. ٍل یكبًٍسیذَّن اضسجبط  ٍ ثب گیطًس یه
 یلَغًیزض ؾبذشبض ف یگطز یّبیثب کس زؾشطؾ یگبگطٍؼثع ا
هرشلف ضا  یّب گطٍُ یلًساقشِ ٍ سكک یساضیطبثز ٍ دب یزٍضؼ

زٌّسُ هْبػطر افطاز گًَِ  ًكبى سَاًس یه یيٍ ا زٌّس یه

 یيّب ثبقس کِ ا آى یيغى ث یبىٍ ػط ّب یزػوؼ یيث یگبگطٍؼا
هرشلف  یًػازّب یثعّب یيث گطی یرشِغى هؼلَل آه یبىػط

گطٍُ قطاض  یکعَض هؼعا زض ثِ یعً یجکؽآ یاؾز. ثعّب
 ضٍی( 4ٍ ّوکبضاى ) یثب هغبلؼِ زٍلش یغًشب یياًس. ا گطفشِ

 ًیع ایكبى هغبلؼِ زض ظیطا زاضز هغبثقز ذلربلی ثع b ؾیشَکطٍم
 ثعّبی ٍ گطفز قطاض گطٍُ یک زض ّیطکَؼ ثع ثب ذلربلی ثع

سٌَع  .قسًس دطاکٌسُ هرشلف ّبی گطٍُ ثیي زض اگبگطٍؼ
 یيزض ا 57/0ثطاثط  یذیٍ سٌَع ّبدلَس 002/0ثطاثط  یسیًَکلئَس

 KR059203.1 Capra hircus

 KR059200.1 Capra hircus

 KR059205.1 Capra hircus

 KR059201.1 Capra hircus

 adani

 KR059210.1 Capra aegagrus

 KT290893.1 Capra aegagrus

 KR059219.1 Capra aegagrus

 KY996520.1 Capra aegagrus (yazd)

 KR059221.1 Capra aegagrus

 DQ246781.1 Capra aegagrus

 AF034739.1 Capra aegagrus

 AB110592.1 Capra aegagrus

 AF034735.1 Capra ibex

 AJ010055.1 Capra ibex100

43

54

92

99
38

53

58

85

0.005
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 ٍ زٍلشیهسُ زض هغبلؼِ آزؾز  ثِ یدبضاهشطّب ثب یف،آظهب
 644/0 ّبدلَسیذی سٌَع ٍ 002/0 ًَکلئَسیسی سٌَع ثب ّوکبضاى

 دیكیي هغبلؼبر اؾبؼ ثط آًؼبئیکِ اظ ثبقس  هی ًعزیک ذیلی
 اًشقبل ٍ سجبزل ؾبظی،اّلی قطٍع ظهبى اظ هحققیي ؾبیط

 ثَزُ سؼبضر ٍ اًؿبًی ّبیهْبػطر سأطیط سحز اّلی حیَاًبر
 ػغطافیبیی ًقبط ثیي زض غى ػطیبى ثبػض اهط ایي ٍ اؾز

 ًػاز 300 اظ ثیف کًٌَی دطاکٌسگی ٍ آهبضی سغییطار ٍ هرشلف
(. 17) اؾز قسُ ػْبى ؾطاؾط زض ّیطکَؼ کبدطا اظ هرشلف

کبهلاْ  یطکَؼگًَِ ّ یثِ ثع اّل یثع ػسً یکیًعز یي،ثٌبثطا
 اؾز.  یهؿشسل ٍ هٌغق

 یهغبلؼبر ثطضؾ ثطایسَاًس هی یقسحق یيحبنل اظ ا ًشبیغ     
ًػازّب هَضز اؾشفبزُ  یطًػاز ٍ ؾب یيا یلَغًشیکیسکبهل ٍ ف

ٍ ثِ آًبى کوک کٌس سب ثْشط ثشَاًٌس ضٍاثظ  یطزقطاض ثگ یيهحقق
 . یٌسضا زضک ًوب یٍ ذبضػ یثع ثَه یًػازّب یيث یکیغًش

 
 تؽکر ي قذرداوی

 هٌبثغ ٍ کكبٍضظی ػلَم زاًكگبُ دػٍّكی ٍلیيَهؿ اظ   
 اًس   آٍضزُ فطاّن ضا سحقیق ایي ثَزػِ کِ ذَظؾشبى عجیؼی
 .گطزز            هی قسضزاًی ٍ سكکط
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Abstract 
     Identification of genetic characteristics is an important factor for preservation of species life. 
The aim of this study was to identify the genetic characteristics of the Adani goat populations 
based on the cytochrome b (Cyt b) gene and to detec its phylogenetic relationships with the 
domestic and wild goat species using NCBI database. Blood samples were taken from    Adani 
goat and subsequently DNA was extracted using Sinaclon kit. The target area (    base pair) 
was proliferated by specific primers using polymerase chain reaction (PCR) method and then 
sequenced. By analyzing the sequences,   haplotypes were identified based on    polymorphic 
sites. All mutation sites were transition and nonsense. The haplotype and nucleotide diversity 
and the average of a different nucleotide based on Cyt b region were estimated  .  ,  .    and 
 .   , respectively. These results indicated high genetic variation in Adani goat. Using the NJ 
phylogenetic test results indicated that the Adani goat was located in the C. hircus branch and C. 
Aegagrus was in closer to them in compare with C. ibex. The placement of Capra hircus's goats 
and Adani goats in a similar branch is rational because of the dispersion of various races of this 
species throughout the world. 
 
Keywords: Cytochrome b Gene, Adani Goat, Phylogeny, Haplotype 
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